S MGz

Liste nach EA 2/14 und DAkkS Regel R-15189

Untersuchungsgebiet:
Untersuchungsart:

Humangenetik (Zytogenetik)
Chromosomenanalyse

Stand: 2026-06-08

MGZ - Medizinisch Genetisches Zentrum

spezifisch

Fibroblasten, Mucosazellen

SOP-MGZ-Zyt0.M.007(rv.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.008(rv.3)
SOP-MGZ-Zyt0.M.013(rv.4)

Untersuchungsverfahren Analyt (MeRgrofie) Untersuchungsmaterial (Matrix) Untersuchungstechnik Anweisung / Version Aufnahmedatum
Ansatz, Kultivierung und SOP-MGZ-Zyt0.M.001(rv.5),
Préaparation des SOP-MGZ-Zyto.M.002(rv.3),
. . Untersuchungsmaterials; SOP-MGZ-Zyt0.M.003(rv.3),
. - Peripheres Blut, Fibroblasten, |, ¢ ionelle SOP-MGZ-2yt0.M.004(1v.2),
Karyotypisierung Konstitutioneller Chromosomensatz |Fruchtwasser, . 17.07.2007
Chorionzotten. Plazentazotten Chromosomenanalyse; _ SOP-MGZ-Zyt0.M.005(rv.3),
! Chromosomenbanderungstechnik  |SOP-MGZ-Zyto.M.006(rv.3),
(GTG), Spezialfarbungen (CBG, SOP-MGZ-Zyt0.M.009(rv.4),
NOR, RHG) SOP-MGZ-Zyt0.M.030(rv.2)
EDTA-, Heparin-, Citrat-Blut,
Chromosomen-Microarray-Analyse |Konstitutioneller Chromosomensatz Fruqhtwas;er, Chorionzotten, - |Hochauflosende SOP-MGZ-Zyto.M.019(rv.6) 26.03.2019
Speichel, Fibroblasten, Chromosomenanalyse
Mucosazellen; DNA
SOP-MGZ-Zyt0.M.024(rv.1)
EDTA-Blut, Fruchtwasser, ggimgééﬁgmggggg
Optical Genome Mapping Konstitutioneller Chromosomensatz |Chorionzotten, Zellkulturen, Optical Genome Mapping . ’ 02.08.2023
Fibroblasten: DNA SOP-MGZ-Zyt0.M.027(rv.2)
' SOP-MGZ-Zyto.M.028(rv.1)
Partieller konstitutioneller L L
Pranataler FISH-Schnelltest Chromosomensatz: Chromosomen |Fruchtwasser, Chorionzotten Fluoreszenz-in-situ-Hybridisierung SOP-MGZ-Zyt0.M.014(rv.4) 17.07.2007 /
(FISH) 23.10.2014
13,18,21, X, Y
SOP-MGZ-Zyt0.M.001(rv.5),
SOP-MGZ-Zyto.M.002(rv.3),
) _— . SOP-MGZ-Zyt0.M.003(rv.3),
Fluoreszenz-in-situ Hybridisierung Eﬁfgﬂ'gg:;’gg::';ﬁﬁs Eﬁ:}";gﬁ;ﬁtg']“tp:Z;;:t;"ﬁf:r: Fluoreszenz-in-situ-Hybridisierung | SOP-MGZ-Zyt0.M.004(rv.2), | 17.07.2007 /
(FISH) ' ’ " [(FISH), SOP-MGZ-Zyt0.M.006(rv.3), 23.10.2014
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MGZ - Medizinisch Genetisches Zentrum
BayerstralRe 3-5
80335 Munchen

A MGz

Liste nach EA 2/14 und DAKkS Regel R-15189 Stand: 2026-06-08

Untersuchungsgebiet:

Humangenetik (Molekulare Humangenetik)

Untersuchungsart: Molekularbiologische Untersuchungen (Amplifikationsverfahren)
Untersuchungsverfahren Analyt (MeRgroRe) Untersuchungsmaterial (Matrix) |Untersuchungstechnik Anweisung / Version Aufnahmedatum
SOP-MGZ-PID.M.007 (rv.2)
PCR, Sanger-Sequenzierung, WGA|SOP-MGZ-Mol.M.1150 (rv.5)
Polkérperdiagnostik Genvarianten Polkérper (whole genome amplification), SOP-MGZ-Mol.M.1168 (rv.2) 11.01.2012
Mikrosatelliten-Analyse (STR) SOP-MGZ-PID.M.004 (rv.2)
SOP-MGZ-PID.M.005 (rv.3)
SOP-MGZ-PID.M.003 (rv.3)
WGA, PCR SOP-MGZ-PID.M.004 (rv.2)
. . . . Mikrosatelliten-Analyse (STR) SOP-MGZ-Mol.M.1150 (rv.4)
Praimplantationsdiagnostik Genvarianten Trophektoderm Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168 (1v.2) 30.08.2017
SNP-Microarray-Analyse SOP-MGZ-PID.M.005 (rv.3)
SOP-MGZ-Mol.G.1036 (rv.3)
Polkarper, Trophektoderm; Whole genome amplification, SOP-MGZ-PID.M.008 (1v.2)
Praimplantationsdiagnostik konstitutioneller Chromosomensatz DNA |n-so|uthn capture, . SOP-MGZ-Mol.G.1023 (1v.2) 30.08.2017
sequencing by synthesis
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MGZ - Medizinisch Genetisches Zentrum
Bayerstrae 3-5
80335 Miinchen

MGZ

Liste nach EA 2/15 und DAKkS Regel R-15189 Stand: 2026-06-08

Untersuchungsgebiet:
Untersuchungsart:

Humangenetik (Molekulare Humangenetik)
Molekularbiologische Untersuchungen (Amplifikationsverfahren)

Panel_ID

IVD-Code

Analyt (MeRgréRe)

Untersuchungsmaterial
(Matrix)

Untersuchungstechnik

Anweisung / Version

CE-Verfahren

Inhouse-Verfahren

Aufnahmedatum

165.10

1VD-001

Exomanalyse - Single-Exom

extrahierte DNA* s. unten

NGS [in-solution capture, sequencing
by synthesis, classifying genetic
variants pipeline for SNV, indel, CNV]

SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)

nein

02.09.2015

000.00

IVD-001

Exomanalyse - Trio-Exom

extrahierte DNA* s. unten

NGS [in-solution capture, sequencing
by synthesis, classifying genetic
variants pipeline for SNV, indel, CNV]

SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)

nein

02.09.2015

099.01

IVD-001

Panelanalyse, exombasiert - z.B. HNPCC / Lynch-Syndrom®

extrahierte DNA* s. unten

NGS [in-solution capture, sequencing
by synthesis, classifying genetic
variants pipeline for SNV, indel, CNV]

SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)

nein

02.09.2015

709.00

IVD-016
IVD-015

FSHD1 und FSHD2 Methylierungsanalyse

extrahierte DNA* s. unten

KASP genotyping,

bisulfite conversion, nested PCR,
classifying methylation status, optical
genome mapping

SOP-MGZ-Mol.M.1175 (1v.2)
SOP-MGZ-Zyt0.M.026 (tv.3)
SOP-MGZ-Zyt0.M.027 (1v.2)

nein

ja

06.08.2024

897.01

IVD-012

Mosaikerkrankungen - GroRBwuchserkrankungen aus Liquid Biopsy

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

06.08.2024

939.00

IVD-012

Indikationsstellung PARP-Inhibitoren

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182(rv.1)

nein

06.08.2024

947.02

IVD-012

Personalisierte Therapiesteuerung, NSCLC

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

06.08.2024

948.01

IVD-012

Personalisierte Therapiesteuerung, Mammakarzinom

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

ja

06.08.2024
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MGZ

MGZ - Medizinisch Genetisches Zentrum

Bayerstrae 3-5
80335 Miinchen

Panel_ID

IVD-Code

Analyt (MeRgréRe)

Untersuchungsmaterial
(Matrix)

Untersuchungstechnik

Anweisung / Version

CE-Verfahren

Inhouse-Verfahren

Aufnahmedatum

949.00

IVD-012

Personalisierte Therapiesteuerung, Hepatobilidres Karzinom

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

06.08.2024

950.00

IVD-012

Personalisierte Therapiesteuerung, kolorektales Karzinom

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

06.08.2024

951.00

IVD-012

ProstatakarzinPersonalisierte Therapiesteuerung, Prostatakarzinomom

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

06.08.2024

952.00

IVD-012

Personalisierte Therapiesteuerung, Urothelkarzinom

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

ja

06.08.2024

953.00

IVD-012

Personalisierte Therapiesteuerung, Schilddrisenkarzinom

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

06.08.2024

954.00

IVD-012

Pan-Tumor Profiling, personalisierte Therapiesteuerung

extrahierte DNA* s. unten

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

ja

06.08.2024

1002.00

IVD-012

PI3K-Inhibitoren

Blut, Gewebe, DNA; cfDNA,
DNA

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (1v.1)

nein

06.08.2024

1003.00

IVD-012

EGFR aktivierende Varianten (Exons 18-21) zur zielgerichteten
Therapieplanung

Blut, Gewebe, DNA; cfDNA,
DNA

NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
sythesis, strand aware unique
molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]

SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1)

nein

ja

06.08.2024
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Unt hi terial
Panel_ID |IVD-Code Analyt (MeRgréRe) ('\:;:’3‘: CIEETEETE] Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren Inhouse-Verfahren | Aufnahmedatum
NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
1004.00 |IVD-012 Indikationsstellung MET-Inhibitoren ZHlii, Granelie, DN IR, | SYTEsT, SR EUEe Uit SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
DNA molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]
NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
1032.00 | vp-012 ESR1- und F_'IKSCA Varianten bei fortgeschrittenem ER+/HER2 Blut, Gewebe, DNA; cfDNA, |sythesis, strand aware unique SOP-MGZ-Mol.M.1182 (v.1) nein ja 06.08.2024
Mammakarzinom DNA molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]
NGS-based duplex sequencing [in
solution capture, sequencing by
1048.00 |IVD-012 Personalisierte Chemotherapieentscheidung, Kolonkarzinom UICC Il Sy, Graneli, DN DIV, | SyiEsis, SR enae Uit SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
DNA molecular barcodes for error
correction, classifying genetic variants
pipeline for SNV, indel]
Calle weiteren Panels sind auf den Anforderungsformularen unter https:/www.mgz- * extrahiert aus Blut (EDTA-, Heparin-Blut, Citrat-Blut), Fruchtwasser, Chorionzotten, Zellkulturen (Fruchtwasser,
muenchen.de/download zu finden. Chorionzotten, Fibroblasten, Nabelschnurblut), Zellen aus Zellkultur, Fehlgeburtsgewebe, Muskelgewebe,
Wangenschleimhaut, Speichel. Prénatalanalysen, wenn fiir die Analyten zutreffend, ggfs. telefonische Riicksprache.
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MGZ - Medizinisch Genetisches Zentrum
Bayerstralle 3-5
80335 Miinchen

S MGz

Liste nach EA 2/15 und DAkkS Regel R-15189 Stand: 2026-06-08

Untersuchungsgebiet Humangenetik (Molekulare Humangenetik)

Untersuchungsart:  Molekularbiologische Untersuchungen (Amplifikationsverfahren)
Panel_ID [IVD-Code |Analyt (MeBgrofe) Unter.suchungs—matenal Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren e Aufnahmedatum
(Matrix) Verfahren
Long-read sequencing [targeted enrichment
. . nanopore sequencing, classifying genetic i X
988.01 IVD-007 |[Ataxien, ONT Repeat-Assay extrahierte DNA* s. unten variants, repeat expansion] SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) nein ja 06.08.2024
. X Long-read sequencing [targeted enrichment
ALS-assoziierte Repeat-Expansionen, ONT . nanopore sequencing, classifying genetic ) )
989.01 IVD-007 [Repeat-Assay extrahierte DNA* s. unten variants, repeat expansion] SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) nein ja 06.08.2024
(C90rf72, AR, ATXN1, ATXN2, ATXN3, RFC1)
Long-read sequencing [targeted enrichment
X . nanopore sequencing, classifying genetic . .
990.01 IVD-007 [ONT Repeat-Assay Myopathie extrahierte DNA* s. unten variants, repeat expansion] SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) nein ja 06.08.2024
X Long-read sequencing [targeted enrichment
Neurodegeneration, ONT Repeat-Assay, ) nanopore sequencing, classifying genetic i .
991.00 IVD-007 [ATN1, C90rf72, FMR1, GIPC1, JPH3, extrahierte DNA* s. unten variants, repeat expansion] SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) nein ja 06.08.2024
NOTCH2NLC, NUTM2B-AS1, TBP
LB IVD-014 |EGFR Exon 19 Deletionen* i, @Bzt [DINAY GIDINA, | RN GIepIC RO (@IPCIRY) SESCH 6N SRR (o (e s . 0057 (fu.) nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
LB IVD-014 |EGFR p.L858R Blut, Gewebe, DNA; cfDNA, |Digital droplet PCR (ddPCR) based on sample | 56, 171w, 1178 (v.3) nein ia 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
LB IVD-014 |EGFR p.T790M Elli, @Bt [DINAY @IDINA, | RN CIEpIC EIR (@IPCIRY SESCH N SRR | om nrem s . 0057 () nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
LB IVD-014 |BRAF p.V600E Blut, Gewebe, DNA; cfDNA, |Digital droplet PCR (ddPCR) based on sample | o 17 vio1 M.1178 (1v.3) nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
LB IVD-014 |KRAS p.G12/p.G13 Elli, @Bzt [DINAY, @IDINA, | RN CIepIC RO (@IPCIRY SESCH N SRR (o nrem s . 0057 (fu.) nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
Optl Fetale Trisomie 21, 18, 13 Blut (BCT-Streck); cfDNA  |Whole genome sequencing by synthesis SOP-MGZ-NIPT.M.001(rv.2) ja nein 20.12.2021
Fetale Trisomie 21, 18, 13 inkl. i . . . .
Opt2 Geschlechtsbestimmung Blut (BCT-Streck); cfDNA  |Whole genome sequencing by synthesis SOP-MGZ-NIPT.M.001(rv.2) ja nein 20.12.2021
Fehlverteilungen der Chromosomen 1-22 inkl.
Opt3a groRerer Chromosomenbereiche sowie Blut (BCT-Streck); cfDNA  |Whole genome sequencing by synthesis SOP-MGZ-NIPT.M.001(rv.2) ja nein 20.12.2021
Geschlechtsbestimmung
Fehlverteilungen der Chromosomen 1-22 inkl.
groRerer Chromosomenbereiche und
Opt3b Fehlverteilungen der Blut (BCT-Streck); cfDNA  |Whole genome sequencing by synthesis SOP-MGZ-NIPT.M.001(rv.2) ja nein 20.12.2021
Geschlechtschromosomen X und Y sowie
Geschlechtsbestimmung
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Bayerstralle 3-5
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anel_| -Code |Analyt (MeRgroRe . : ntersuchungstechni nweisung / Version -Verfahren : ufnahmedatum
Panel_ID |IVD-Code [Analyt (MeRgroRe) UMW | h hnik A IV CE-Verfah IaEEE Aufnahmed
(Matrix) Verfahren
PCR, Fragmentlangenbestimmung,
N : . SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
000.00 |VP006 | AR (313700) extrahierte DNA* s. unten | NCS lin-solution capture, sequencing by - |gqp \ie7 ol M. 1186(rv.3) nein ja 17.08.2012
1VD-001 synthesis, classifying genetic variants pipeline SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015
for SNV, indel, CNV ] o ’
) . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- -| - * -
000.00 IVD-004 [49A161-Haplotypanalyse - FSHD (609032) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) nein ja 17.07.2007
’ . Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation X .
- - * - -
000.00 IVD-005 |Angelman-Syndrom, Methylierungstest extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.3) nein ja 02.09.2015
IVD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 1VD-001 ABCCS6 (603234) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
] PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
000.00 :xgggi éig%é%ig_?i(i(g;%,o(;1067ZC>T, extrahierte DNA*s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja (1);8;;8%
' genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
IVD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 1VD-001 APOE (c.526C>T, ¢.388T>C) (107741) extrahierte DNA* s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
PCR, Fragmentlangenbestimmung,
) . : SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
000.00  |VP-006 | ,px (300382) extrahierte DNA* s. unten  |[NCS [in-solution capture, sequencing by |qqp \ies ol M. 1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
1VD-001 synthesis, classifying genetic variants pipeline SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015
for SNV, indel, CNV ] o ’
PCR, Fragmentlangenbestimmung, Long-read
: ) SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4)
000.00 :xg_ggs ATXNL (601556) (SCAL) extrahierte DNA* s. unten iquZEEIEQ [;T;g:itf??nem::;‘i‘zrc;:;gore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja ég'g;'gggz
q 9, C 99 g SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) 08
repeat expansion]
PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),
1VD-006 Fragmentlangenbestimmung, Long-read SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4) 17.07.2007
000.00 IVD-007 ATXN2 (601517) (SCA2) extrahierte DNA* s. unten sequencing [targeted enrichment nanopore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06l08.2024
sequencing, classifying genetic variants, SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
repeat expansion)
PCR, Fragmentlangenbestimmung, Long-read
- ) SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4)
000.00 :xg:ggs ATXN3 (607047) (SCA3) extrahierte DNA* s. unten ~[°°4Uenng [‘c?;gzitg‘i’ne”r::;ircaﬁ‘;gore SOP-MGZ-Mol.M.1186(v.3) nein ja ég'g;'gggz
q 9, Ct 99 g SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) 08
repeat expansion]
PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),
IVD-006 Fragmentlangenbestimmung, Long-read SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4) 17.07.2007
000.00 IVD-007 ATXN7 (607640) (SCA7) extrahierte DNA* s. unten  |sequencing [targeted enrichment nanopore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06.08'2024
sequencing, classifying genetic variants, SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
repeat expansion]
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Panel_ID [IVD-Code |Analyt (MeBgrofRe) Unter.suchungs—matenal Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren e Aufnahmedatum
(Matrix) Verfahren
PCR, Fragmentlangenbestimmung, Long-read
DT cequencing, clnediing genetic varats, | SOP-MGZMoLM 1166(v.3) LTS
000.00 |IVD-007 |CACNAIA (601011) (SCA6) extrahierte DNA* s. unten q 9, C 9 ¢ ‘ 2 M- ; nein ja 02.09.2015
IVD-001 repeat expansion], NGS [in-solution capture, |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 06.08.2024
sequencing by synthesis, classifying genetic  |SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
variants pipeline for SNV, indel, CNV]
PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),
IVD-006 Fragmentlangenbestimmung, Long-read SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4) 17.07.2007
000.00 IVD-007 ATXN8OS (603680) (SCA8) extrahierte DNA* s. unten  [sequencing [targeted enrichment nanopore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06l08'2024
sequencing, classifying genetic variants, SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
repeat expansion]
’ Beckwith-Wiedemann-Syndrom, . " Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation N ¥ . .
000.00 1VD-005 Methylierungstest extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.3) nein ja 02.09.2015
PCR, Repeat-primed-primed PCR (Asuragen),
i .. ) A ~ 7 | SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
00000 |"VP-006 | g0it72 (614260) extrahierte DNA* s, unten || radmentlangenbestimmung, NGS [in-solution | oo\ vio1 M 1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
1VD-001 capture, sequencing by synthesis, classifying 02.09.2015
. ) S . SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ]
000.00 |IVD-006 |CNBP (116955) (DM2) extrahierte DNA* s, unten |- CFR Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR), |0 157 Mol M.1185(rv.4) nein ja 17.07.2007
Fragmentlangenbestimmung
00000 |IVD-005 [CYP11B1 (610613) extrahierte DNA* s. unten | |ItipIex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein ja 17.07.2007
Amplification (MLPA)
. . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ’ .
- ul -
000.00 IVD-004 [COL1A2 (120160) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) nein ja 17.07.2007
PCR, Sanger-Sequenzierung, Multiplex SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) 17.07.2007
000.00 IVD-005 [CYP21A2 (613815) extrahierte DNA* s. unten Ligation dependent Probe Amplification SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) nein ja 17.08'2012
(MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) e
IVD-006 ErCaR}nZig;itE:;ZﬁmEd Pﬁg’s sl e Mt Akekl 2, 17.07.2007
000.00 CSTB (601145) extrahierte DNA* s. unten g gent & W >OUON| 56p MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja O
1VD-001 capture, sequencing by synthesis, classifying SOP-MGZ-Mol.M.1183(1v.3) 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o :
PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
*o %
000.00 IVD-004 Slgfgssz)/ (?é(iig(g;/p (c.430C>T, extrahierte DNA*s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja é;g;gg%
: genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
IVD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 IVD-001 CYP2C19 (124020) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) e
PCR, Sanger-Sequenzierung, MLPA; NGS [in- | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
1VD-004 ) N solution capture, sequencing by synthesis, SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) . . o
000.00 1VD-001 CYP21A2 (613815) extrahierte DNA™ s. unten classifying genetic variants pipeline for SNV, [SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein la é;gg;gié
indel, CNV ] SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) T
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Panel_ID [IVD-Code |Analyt (MeBgrofRe) Unter.suchungs—matenal Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren e Aufnahmedatum
(Matrix) Verfahren
Multiplex Ligation dependent Probe
IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- ggimggmg:m32§x2 17.07.2007
000.00 IVD-005 |DMD (300377) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, " ’ nein ja 17.08.2012
) ) . . SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4)
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1183(1v.3) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o :
PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),
i .. ) ; 7 |SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
00000 |"VP-O%6 |nupk (605377 extrahierte DNA* s unten || radmentlangenbestimmung, NGS [in-solution| oo\ vio1 M 1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
1VD-001 capture, sequencing by synthesis, classifying SOP-MGZ-Mol.M.1183(1v.3) 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o ’
IVD-004 DPYD (c.1905+1G>A, c.1679T>G, PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 IVD-001 €.2846A>T, €.1236G>A, €.1129-5923C>G) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
(612779) genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV] |[SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
. R ) SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4) ! )
- *
000.00 IVD-006 |DRPLA (607462) (ATN1) extrahierte DNA* s. unten PCR, Fragmentlangenbestimmung SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
1VD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007

000.00 IVD-001 F2-Faktor-1I-Mutation (c.*97G>A) (176930) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015

genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV] [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) e
’ . VLl eiden. . PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)

000.00 :xg_ggi '(:eslgggg)” V-Leiden-Mutation (c.1601G>A) extrahierte DNA*s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja é;g;'gg%
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
PCR, Repeat-primed-primed PCR (Asuragen),

1VD-006 Fragmentlangenbestimmung, [NGS [in- SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), 17.07.2007

000.00 IVD-001 FMR1 (309550) extrahierte DNA* s. unten  [solution capture, sequencing by synthesis, SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) ja ja 02'09'2015
classifying genetic variants pipeline for SNV, |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) e
indel, CNV |
PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),

’ . . . ; N Fragmentlangenbestimmung, Long-read SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4)

000.00 :xgggg '(:é:fedgze;h Ataxie (FRDA) - FXN-Repeat extrahierte DNA* s. unten  [sequencing [targeted enrichment nanopore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja éég;gggz
sequencing, classifying genetic variants SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) e
pipeline for repeat expansion]

Multiplex Ligation dependent Probe
IVD-004 Amplificatio (MLPA), PCR, Sanger- ggimggmg:mﬁgggzii 17.07.2007
000.00 IVD-005 |[GBA1 (606463) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, o . nein ja 17.08.2012
. ) . . SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2)
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1183(1v.3) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV] o :

00000 |IvD-005 |GIB2,GIB6 (121011, 604418) extrahierte DNA* s, unten | Multiplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein ja 17.08.2012
Amplification (MLPA)

PCR, Sanger-Sequenzierung, MLPA, NGS [in- | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
IVD-004 . . solution capture, sequencing by synthesis, SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) . . e

DO0t0 1VD-001 AIAIARIEAR (A0 <+ A0 DGR BN S, Wi classifying genetic variants pipeline for SNV, |SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein ja é;gg;gig

indel, CNV] SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
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Panel_ID |IVD-Code [Analyt (MeRgroRe) UMW | h hnik A IV CE-Verfah IaEEE Aufnahmed
(Matrix) Verfahren
1VD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 IVD-001 HFE (H63D; C282Y) (613609) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV] [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
) u . SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), . .
Y 4 * =
000.00 IVD-006 [HLA-DQB1*0602 (604305) extrahierte DNA* s. unten PCR, Fragmentlangenbestimmung SOP-MGZ-Mol.M.1186(1v.3) nein ja 17.07.2007
PCR, Repeat-primed-primed PCR,
IVD-006 Fragmentlangenbestimmung, [NGS [in- SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), 17.07.2007
000.00 IVD-001 HTT (613004) extrahierte DNA* s. unten solution capture, sequencing by synthesis, SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 02'09'2015
classifying genetic variants pipeline for SNV, [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
indel, CNV ]
- ; ’ . SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), . .
- * -,
000.00 IVD-006 |Kontaminationstest extrahierte DNA* s. unten Mikrosatelliten-Analyse (STR) SOP-MGZ-Mol.M.1186(1v.3) nein ja 17.07.2007
000.00 |IVD-005 |Mikrodeletion Xp22.33, SHOX (312865) extrahierte DNA* s, unten | Multiplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.3) nein ja 17.08.2012
Amplification (MLPA)
’ . Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation . .
- * - -
000.00 IVD-005 [MLH1 Promotermethylierung (120436) extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.3) nein ja 02.09.2015
000.00 IVD-005 |mtDNA-Deletionsscreening (601778) extrahierte DNA* s. unten PCR’. l_\/lult_lplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.3) nein ja 17.08.2012
Amplification (MLPA)
NGS [in-solution capture, sequencing by
. o S > . |soP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
00000 |"VP004 lyriEr (c.665C>T)(607093) extrahierte DNA* s, unten | SYnthesis, classitying genetic variants pipeline | p 17 viol M. 1168(rv.2) nein ja 7oy
IVD-001 for SNV, indel, CNV ], PCR, Sanger- 02.09.2015
. SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)
Sequenzierung
Morbus Meulengracht, Gilbert Syndrom . . . . SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), . .
000.00 1VD-006 (UGT1AL (Promoter)) extrahierte DNA* s. unten PCR, Fragmentlangenbestimmung SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
Multiplex Ligation dependent Probe
1VD-005 . . Amplification (MLPA), NGS [in-solution SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) . . 17.08.2012
000.00 5 gy |NFL(613113) extrahierte DNA* s. unten | . e sequencing by synthesis, classifying | SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) = 12 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ]
PCR, Fragmentlangenbestimmung,
N : . SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
000.00  |VP-006 ppNp (176640) extrahierte DNA* s. unten | O [in-solution capture, sequencing by - |qap \ie7 ol M. 1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
1VD-001 synthesis, classifying genetic variants pipeline SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015
for SNV, indel, CNV ] o ’
vD-006 coluion sapture, scquencing by sythess, [ SO7MOZ MOLM 1185 (v.), L5020
000.00 | \Yo00s  |PHOX2B (603851) extrahierte DNA* s. unten (2000 pene’tic \:‘ariamsgi Z"nﬁ ey, |SOP-MGZ-MolM 1186(v.3) nein ja 17.08.2012
¢ 99 pip " |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015
indel, CNV ]
Multiplex Ligation dependent Probe
IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- gggmgémg:mgggg 17.07.2007
000.00 IVD-005 [PKD1 (601313) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, o ’ nein ja 17.08.2012
X X o . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o ’
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Multiplex Ligation dependent Probe
1VD-005 . " Amplification (MLPA), NGS [in-solution SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) . . 17.08.2012
TIRaE 1VD-001 PR (i) SAIRIED BN S WAl capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) nein ja 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ]
00000  |IVD-005 |Prader-Willi-Syndrom: Methylierungstest extrahierte DNA* s, unten | Vietyierungs-sensitive Multiplex Ligation SOP-MGZ-Mol.M.1154(1v.3) nein ja 02.09.2015
’ 4 : Y 9 ’ dependent Probe Amplification (MS-MLPA) o ’ ] o
IVD-001 PCR, Sanger-Sequenzierung, SolPIe RN )
IVD-004 Fragmentlangenbestimmung, NGS [in-solution SolPNICZ Nl Al 2) 17.07.2007
000.00 PABPN1 extrahierte DNA* s. unten g genn 9, ™ L SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.2), nein ja o
1VD-005 capture, sequencing by synthesis, classifying 02.09.2015
IVD-006 enetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] SelP-NICNIaIN kel
9 pip o (eI SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)
Multiplex Ligation dependent Probe
IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- ggﬁmg;m:m;%ggxg 17.07.2007
000.00 IVD-005 |PMS2 (600259) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, SOP—MGZ—MO|‘M‘1150(I’V‘5) nein ja 17.08.2012
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP»MGZ»MoI.Mllles(rv.Z) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o ’
. . . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- \ud -
000.00 IVD-004 [PMS2 SVA Insertion (600259) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
IVD-001 Multw_)l_ex I__|gat|0n dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4)
IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 17.07.2007
000.00 PRSS1 (276000) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, o ’ nein ja 17.08.2012
IVD-005 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1150(1v.5) 02.09.2015
IVD-006 variants pipeline for SNV, indel, CNV] SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2)
’ Pseudohypoparathyreoidismus PHP - . " Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation N ¥ . .
000.00 1VD-005 Methylierungstest (GNAS) (139320) extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.3) nein ja 02.09.2015
. . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- - * -
IVD-004 [RNU4-2 (620823) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) nein ja 17.07.2007
00000 |IVD-005 |Silver-Russell-Syndrom extrahierte DNA* s, unten | Metylierungs-sensitive Multiplex Ligation SOP-MGZ-Mol.M.1154(1v.3) nein ja 02.09.2015
: 4 : dependent Probe Amplification (MS-MLPA) o : ! o
Multiplex Ligation dependent Probe
1VD-005 . . ) . Amplification (MLPA), NGS [in-solution SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) . . 17.08.2012
000.00 1VD-001 Spinale Muskelatrophie - SMN1 (600354) extrahierte DNA™ s. unten capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) nein la 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ]
. . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- * -
000.00 IVD-004 [SBDS (607444) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) nein ja 17.07.2007
. . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- * -
000.00 IVD-004 [SEPN1 (606210) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
. . . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- * -
000.00 IVD-004 [Serpin A1 (107400) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
000.00 |IVD-005 |SPINK1 (167790) extrahierte DNA* s, unten | Multiplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein ja 17.08.2012
Amplification (MLPA)
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Multiplex Ligation dependent Probe
IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- ggimgimg:mﬁgggg 17.07.2007
000.00 IVD-005 [STRC (606440) extrahierte DNA* s. unten | Sequenzierung, NGS [in-solution capture, o . nein ja 17.08.2012
X X o . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV] o :
PCR, Fragmentlangenbestimmung, Long-read
i i ) SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4)
000.00 :xg_ggs TBP (600075) (SCAL7) extrahierte DNA* s. unten :zqﬂzgz:gg [tcalgggg‘ijnemg:;’iirc;f:‘;g°re SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja éé'g;'gggz
d 9, C 99 ' SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) 08
repeat expansion]
Multiplex Ligation dependent Probe
IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- :ggmgimg:mﬁ;ggg 17.07.2007
000.00 IVD-005 [TNXB (600985) extrahierte DNA* s. unten | Sequenzierung, NGS [in-solution capture, o . nein ja 17.08.2012
. X o . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV] o :
IVD-004 |TPMT (c.238G>C, ¢.460G>A, ¢.719A>G) . PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ) ) 17.07.2007
000.00 I\VD-001 |(187680) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
’ ' ) ) SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ) )
- ud -
000.00 IVD-004 [TTTG Mikrosatellit (620900) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
. PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
N B * *
000.0 :xg_ggi ?1(3171?01) fgreﬁﬂggif;?&itggolﬁzzirj?' extrahierte DNA*s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja é;'g;gg%
9 genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
00000 |IVD-005 |Uniparentale Disomie (UPD) 07 extrahierte DNA*s. unten | Miciylierungs-sensitive Multiplex Ligation SOP-MGZ-Mol.M.1154(1v.3) nein ja 02.09.2015
: P : dependent Probe Amplification (MS-MLPA) o : ) o
000.00  |IVD-005 |Uniparentale Disomie (UPD) 11 extrahierte DNA* s, unten | Metylierungs-sensitive Multiplex Ligation SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.3) nein ja 02.09.2015
’ P ' dependent Probe Amplification (MS-MLPA) o ’ ) o
000.00 |IVD-005 |Uniparentale Disomie (UPD) 14 extrahierte DNA* s, unten | Mctylierungs-sensitive Multiplex Ligation SOP-MGZ-Mol.M.1154(1v.3) nein ja 02.09.2015
: P : dependent Probe Amplification (MS-MLPA) o : J o

* extrahiert aus Blut (EDTA-, Heparin-Blut, Citrat-Blut), Fruchtwasser,
Chorionzotten, Zellkulturen (Fruchtwasser, Chorionzotten, Fibroblasten,
Nabelschnurblut), Zellen aus Zellkultur, Fehlgeburtsgewebe, Muskelgewebe,
Wangenschleimhaut, Speichel. Pranatalanalysen, wenn fiir die Analyten
zutreffend, ggfs. telefonische Ruicksprache.
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